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30684348.p  MKQRRRRNGCSSSNTISLLLLFFLVFFS~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~RTSTSTSCRRRTVKH~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~ 
15240594.p  MKQRRRRNGCSSSNTISLLLLFFLVFFS~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~RTSTSTSCRRRTVKH~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~ 
AK101312.q  MEMMASKN~~~~~PTKTLLLLLLLVFFL~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~SLACSQPLHSEPMST~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~ 
AK068504.q  MAFAATKPSKSPLLILLVSGVAFLLLA~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~SAAECYGGGR~~~~~~~~~~~~~~~~~HDVTRSAVARRSGVG~~~~~~~~~~~~~~~~~SRRQYV~~~~~~~~~~~~~~~~~~~RHRLTG~~~GAVDVPHRYMLAEKGSNSTR~~~~~~~~~~~~~~~~~AN~~~~~~~~ 
15225153.p  MAVPTG~SANLFLRPLILAVLSFLLLSSFVSSVEWLDIDSSDLKALQVIETELGVNSQRSSASDVNPCGRRGVFCERRHSATTGEYVLRVTRLVYRSRSLTGTISPVIGMLSELKELTLSNNQLVNAVPVDILSCKQLEVLDLRKNRFSGQIPGNFSSLSRLRILDLSSNKLSGNLNFLKNLRNLENLSVANNLFSGKIP 
2phk_Phk    ~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~ 
1ias_TGFbR  ~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~ 
1ir3_IRK    ~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~ 
 
                    210       220       230       240       250       260       270       280       290       300       310       320       330       340       350       360       370       380       390       
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            ....|....|....|....|....|....|....|....|....|....|....|....|....|....|....|....|....|....|....|....|....|....|....|....|....|....|....|....|....|....|....|....|....|....|....|....|....|....|....|....| 
30684348.p  ~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~LSTTSTSSTP~~~LESRITS~~~~~~~~~KVIVISIVSGILTGLVSALVLAFLVRSIVKFMKQTP~ILKGPVVFSPKITPK~~~~~~~SLHAALSNGIQLLGSDLNGKYYKMVLD~~~~~~NGLVVAVKRLGSLEGV~~~~~~~ 
15240594.p  ~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~LSTTSTSSTP~~~LESRITS~~~~~~~~~KVIVISIVSGILTGLVSALVLAFLVRSIVKFMKQTP~ILKGPVVFSPKITPK~~~~~~~SLHAALSNGIQLLGSDLNGKYYKMVLD~~~~~~NGLVVAVKRLGSLEGV~~~~~~~ 
AK101312.q  ~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~TTTATQPAPPPPPPQSKIPHAEAGGAARLRRIVLGVLFGSLTGFLLSLAFLYAIRVAILHAKYAPAIVRGPVSFTPQISPK~~~~~~~NLHSALPS~AQPLAHGPNGKYYKLVLD~~~~~~NDVTVAVKRLEASRPE~~~~~~~ 
AK068504.q  ~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~HTSPAAS~~~~~~~~~~~~~~~~~NSTPSATTTEAPAAG~~~~KHHRSHKHRVRNWIIGFVVGSLAGVVSGLAMSVLFRMALNCVRGGYRSKSDTVIFIPKLIKSKEHLAFLEKDQDGLASLAVIGRGGCGEVYKAQLPPEREGDAPRFIAIKKIKKRSGDGSGGQNN 
15225153.p  EQIVSFHNLRFFDFSGNRYLEGPAPVMSSIKLQTSPHQTRHILAETPTSSPTNKPNNSTTSKAPKGAPKPGKLKKKKKKSKKKKVAAWILGFVVGAIGGTISGFVFSVLFKLIIQAIRGSEKP~PGPSIFSP~LIKKAEDLAFLE~NEEALASLEIIGRGGCGEVFKAELP~~~~GSNGKIIAVKKVIQPPKD~~~~~AD 
2phk_Phk    ~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~GFYENYEPK~~~~~~~~~~~~~~~~~EILGRGVSSVVRRCIHKP~~~~~TCKEYAVKIIDVTGGG~~~~~~~ 
1ias_TGFbR  ~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~EDPSLDRPFISEGTTLKDLIYDMTTSGSGSGLPLLVQRTIAR~~~~~~~~~~~~TIVLQESIGKGRFGEVWRGKWR~~~~~~~GEEVAVKIFSSREER~~~~~~~ 
1ir3_IRK    ~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~VFPSSVFVPDEWEVS~~~~~~~~~REKITLLRELGQGSFGMVYEGNARDIIKGEAETRVAVKTVNESASL~~~~~~~ 
 
                    410       420       430       440       450       460       470       480       490       500       510       520       530       540       550       560       570       580       590       
600                    
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30684348.p  GSPESSS~~SKSVKRRLQKELELLAGLR~HRNLMSLRAYVRESDEFSLVYDYMPNGSLEDVMNKVRTKEVE~~~~~~~~~~~~~~~~~LGWEIRLRVAVGIVKGLQYLHFSCE~~~~~TQILHYNLKPTNVMLDSEFEPRLADCGLAKIMPS~~~~~~~~~~SHTAVSCYSAPESSQSNRQK~~~~~~~~~~~~~~~~~~ 
15240594.p  GSPESSS~~SKSVKRRLQKELELLAGLR~HRNLMSLRAYVRESDEFSLVYDYMPNGSLEDVMNKVRTKEVE~~~~~~~~~~~~~~~~~LGWEIRLRVAVGIVKGLQYLHFSCE~~~~~TQILHYNLKPTNVMLDSEFEPRLADCGLAKIMPS~~~~~~~~~~SHTAVSCYSAPESSQSNRYTDKSDIFSFGMILGVLLTG 
AK101312.q  ASPSSMPNVSKSDMRRVQRQLELLARVR~HQNVMGLKAYVREADRLSLAYDFVPGGSLEDVMKRVRSLQVN~~~~~~~~~~~~~~~~~LNWDARNRIAIGVAKGLRYLHFECT~~~~~PRILHCSLKPSNVMLDEDFEPRLADCGVSRLIASGS~~~~~~ADPELASSLYSAPECYQSSRYTDKSDVYSFGMILGVLLTG 
AK068504.q  NLSDEESRQLDKWTRQIQSEIRTVGHIR~HRNLLPLAAHVPRPDCHYLVYEFMKNGSLHNALKATTTDTTTNDYNDNNSGEHPPPSPALPWPARLRIAVGIAAGLEYLHVSQR~~~~~PQIIHRDLKPANILLDDDMEARIADFGLAKAMPDAHTHM~~TTSNVAGTLGYIAPEYHQTLKFTAKCDVYSFGVILAVLGTG 
15225153.p  ELTDEDSKFLNKKMRQIRSEINTVGHIR~HRNLLPLLAHVSRPECHYLVYEYMEKGSLQDILTDVQAGNQE~~~~~~~~~~~~~~~~~LMWPARHKIALGIAAGLEYLHMDHN~~~~~PRIIHRDLKPANVLLDDDMEARISDFGLAKAMPDAVTHI~~TTSHVAGTVGYIAPEFYQTHKFTDKCDIYSFGVILGILVIG 
2phk_Phk    ~~~SFSAEEVQELREATLKEVDILRKVSGHPNIIQLKDTYETNTFFFLVFDLMKKGELFDYLTEKVTLSEK~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~ETRKIMRALLEVICALHK~~~~~LNIVHRDLKPENILLDDDMNIKLTDFGFSCQLDPGEK~~~~~LREVCGTPSYLAPEIIECSMNDNHPG~~~YGKEVDMWSTG 
1ias_TGFbR  ~~~~~~~~~~SWFREAEIYQTVMLRHENILGFIAADNKDNGTWTQLWLVSDYHEHGSLFDYLNRYTVTVEG~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~MIKLALSTASGLAHLHMEIVGTQGKPAIAHRDLKSKNILVKKNGTCCIADLGLAVRHDSATDTIDIAPNHRVGTKRYMAPEVLDDSINMKHFESFKRADIYAMGLVF 
1ir3_IRK    ~~~~~~~~~~~RERIEFLNEASVMKGFT~CHHVVRLLGVVSKGQPTLVVMELMAHGDLKSYLRSLRPEAENN~~~~~~~~~~~PGRPPPTLQEMIQMAAEIADGMAYLNAKKF~~~~~~~~VHRDLAARNCMVAHDFTVKIGDFGMTRDIXETDXX~~RKGGKGLLPVRWMAPESLKDGVFTTSSDMWSFGVVLWEITSL 
 
                    610       620       630       640       650       660       670       680       690               
            ....|....|....|....|....|....|....|....|....|....|....|....|....|....|....|....|....|....|....| 
30684348.p  ~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~RHIQ~~~~~~~~~~~~~~~LWDDIG~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~CSFNRKRPDPPVLRRVCKRR~~~~~~~~  
15240594.p  RDPTHPFCEES~ASGGSLGQWLKHLQQSGEARE~~ALDKTILGEEVEE~~~~~DEMLMALRITIICLSDFPADRPSSDELVHMLTQLHSF~~~~~  
AK101312.q  RDPTDHFFSGE~TGRGGLARWLRHMQQSGDAKD~~ALDSSVLGEEGEE~~~~~DEMVMAVRVAIICLSDLPADRPSSDELVPMLTQLHSL~~~~~  
AK068504.q  KEPTDKFFAQQVVDDVGIVRWLRRVMQEGDPAAQAGVIDAAIAGAGHD~~~~~EQILLVLRIAVFCTADDPKDRPTAKDVRCMLSQIKN~~~~~~  
15225153.p  KLPSDEFFQH~~TDEMSLIKWMRNIITSENPS~~~LAIDPKLMDQGFD~~~~~EQMLLVLKIACYCTLDDPKQRPNSKDVRTMLSQIKH~~~~~~  
2phk_Phk    VIMYTLLAGSPPFWHRKQMLMLRMIMSG~~~~~~~~~~NYQFGSPEWD~~~~~DYSDTVKDLVSRFLVVQPQKRYTAEEALAHPFFQQY~~~~~~  
1ias_TGFbR  WEIARRCSIGGIHEDYQLPYYDLVPSDPSVEEMRKVVCEQKLRPNIPNRWQSCEALRVMAKIMRECWYANGAARLTALRIKKTLSQLSQQEGIKM  
1ir3_IRK    AEQPYQGLSNEQVLKFVMDGGYLDQPDNCPER~~~~VTDLMRMCWQFN~~~~~~~PKMRPTFLEIVNLLKDDLHPSFPEVSFFHSEENK~~~~~~  
 


